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В сборнике представлены материалы докладов VII Межрегиональной научной конференции с
международный участием паразитологов Сибири и Дальнего Востока. Приведены новые данные
по видовому разнообразию, систематике, морфологии, жизненным циклам, биологии и экологии экто-
и эндопаразитов различных филогенетических и экологических групп животных и растений Сибири и
Дальнего Востока.

Материалы представляют интерес для специалистов-паразитологов, зоологов, экологов, препо-
давателей и аспирантов вузов биологичского профиля.
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Филогенетические отношениях нематод (Heligmosomidae
и Oxyuridae), паразитирующих у микромаммалий
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Phylogenetic relationships of nematodes (Heligmosomidae
and Oxyuridae) parasitizing micromammals of Russia and adjacent

territories
Budimirov A.S., Akimova L.N., Davydova Yu.A., Fufachev I.A., Kornienko S.A., Kozlova A.S.,

Smirnova A.V., Sokolov A.A., Sokolova N.A., Krivopalov A.V.
Phylogenetic relationships of nematodes parasitizing rodents and insectivores in the northern

Palaearctic were studied.  49 specimens of Syphacia, Heligmosomum, Heligmosomoides, and
Longistriata were sequenced for 28S rDNA and cytb genes. Sequences for S. mesocriceti and
L. depressa were obtained for the first time. The presence of H. neopolygyrus in Western Siberia
was molecularly confirmed. S. petrusewiczi has been shown to be significantly more widespread in the
northern Palaearctic than previously thought. L. depressa from S. araneus and S. satunini formed a
single clade with a high proportion of support. The phylogenetic analysis of nuclear and mitochondrial
genes confirms the previously expressed view on the polyphyly of the genus Heligmosomum.

Исследованы филогенетические отношения
нематод паразитирующих у грызунов и насекомо-
ядных в северной Палеарктике. Материал собран
от 19 видов хозяев — Хомяковых (Cricetidae),
Мышиных (Muridae) и бурозубок (р. Sorex), оби-
тающих в 10 регионах России и Беларуси. Секве-
нированы 25 экземпляров Syphacia (сем. Oxy-
uridae) и 27 экземпляров Heligmosomum,
Heligmosomoides от грызунов (Dicrostonyx,
Microtus, Myodes, Ellobius, Apodemus,
Sylvaemus), а также Longistriata (Heligmosomidae)
от землероек (Sorex) по гену 28S rDNA, а также
25 образцов Heligmosomidae по cytb. Реконструк-
ция деревьев выполнена методом максимального
правдоподобия с привлечением гомологичных пос-
ледовательностей из GenBank. Для большинства
таксонов последовательности получены впервые

для исследованной территории. Впервые получе-
ны последовательности для S. mesocriceti и
L. depressa, и молекулярно подтверждено наличие
Heligmosomoides neopolygyrus в Западной Сиби-
ри. Показано, что S. petrusewiczi, паразитирую-
щая у лесных полевок, существенно шире пред-
ставлена в северной Палеарктике, чем считалось
ранее. L. depressa от Sorex araneus и S. satunini
сформировали единую кладу с высокой долей под-
держки. Выполненный филогенетический анализ
ядерных и митохондриальных генов подтвержда-
ет высказанную ранее точку зрения о полифиле-
тичности рода Heligmosomum.

Работа выполнена в рамках Программы фун-
даментальных исследований на 2021–2030 гг.,
проекты  FWGS-2021-0001,  FWGS-2021-0004.


