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Для решения различных задач в области сохранения и рационального 

использования лесных генетических ресурсов первоочередное значение имеет изучение 

особенностей генофондов и пространственной популяционной структуры видов. В 

последние десятилетия резко возросло число публикаций, посвященных данной теме на 

основе анализа результатов оценки изменчивости аллозимных и ДНК маркеров (обзоры 

Крутовский, 2006; Политов, 2007). Это обусловлено высокой информативностью данных 

методов в плане характеристики генетической структуры популяций по большому числу 

локусов по параметрам, которые невозможно получить другими методами, - такими, как 

полиморфность, гетерозиготность, перечень и частота гаплотипов, интенсивность 

инбридинга и др. При этом создаѐтся впечатление, что эффективность применения 

новейших молекулярно-генетических методов могла бы быть повышена, если бы 

современные исследователи более полно использовали опыт и информацию, накопленные 

при изучении изменчивости и популяционной структуры видов-лесообразователей на 

предыдущем этапе исследований. Прежде всего, это относится к методам размещения 

выборок в ареале исследуемого вида, а также к принципам комплексности и этапности 

исследований, которые подробно рассмотрены в сообщении.   

Сделаны выводы о том, что: 1)  при решении задачи характеристики генетической 

гетерогенности популяций в масштабе ареала вида размещение выборок для исследований 

должно осуществляться с учетом ландшафтно-экологической структуры ареала и 

естественной истории вида (Глотов, 1975; 1983; Семериков, 1986; Видякин, 2004; 2014; 

Zhivotovsky et.al., 2014); 2) с учетом того, что каждый метод оценки генетической 

гетерогенности имеет свои сильные и слабые стороны, для решения поставленных задач 

необходимо использовать комплекс методов молекулярной генетики, популяционной 

фенетики, а также биометрической генетики; 3) для снижения себестоимости 

исследований целесообразно поэтапное применение различных методов, начиная от 

наиболее простых и относительно недорогих методов популяционной фенетики на первом 

этапе массового скрининга большого числа выборок со всего ареала, до более дорогих, но 

максимально информативных методов ДНК-анализа на заключительном этапе, на котором 

выборочно исследуются «типичные» и «нетипичные» выборки, даѐтся обобщенная 

характеристика особенностей популяционной структуры вида и уточняется ранг 

выявленных внутривидовых ареальных совокупностей. 

Работа выполнена при финансовой поддержке РФФИ (грант №13-04-00495_а). 
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The studying of features of genofunds and spatial population structures of species has the 

prime value for the decision of various problems in the field of conservation and rational use of 

forest genetic resources. In the last decades the number of the publications on this theme on the 

basis of the analysis of results of an estimation of variability allozyme and DNA markers has 

sharply increased (reviews Krutovsky, 2006; Politov, 2007). It is caused by high information 

value of such methods which give characteristic of genetic structure of populations on the big 

number of locies on parameters which cannot be received other methods - such as 

polymorphism, heterozygosity, the list and frequency of gaplotypes, intensity of inbreeding and 

others. As it seems to us, the efficiency of using of the newest molecular-genetic methods could 

be raised, if modern researchers made use the experience and the information which has been 

accumulated up at studying of variability and population structure of keystone species at the 

previous stage of researches. First of all, it concerns to methods of the areal distribution of 

population samples and also to principles of integrated approach and sequence of researches; it is 

considered in detail in the message.   

Conclusions is drawn : 1) at the decision of a problem of the characteristic of genetic 

heterogeneity of populations in species areal scale the distribution of population samples for 

investigations must be fulfilled taking into account the landscape-ecological structure of an area 

and natural history of the species (Glotov, 1975; 1983; Semerikov, 1986; Vidyakin, 2004; 2014; 

Zhivotovsky et.al., 2014); 2) considering that each method of an genetic heterogeneity estimation 

has strong and weak points, for the decision of the tasks it is necessary to use a complex of 

methods, including molecular genetics, population phenetics, and also biometric genetics; 3) for 

decrease in the cost price of investigations it is expediently to use step-by-step application of 

various methods, beginning from the most simple and concerning inexpensive methods 

population phenetics at the first stage of mass screening of the big number samples from all area, 

up to more expensive, but as much as possible informative methods of DNA-analysis at the final 

stage on which "typical" and "atypical" samples are selectively investigated, the generalized 

characteristic of population structure features of a species is given and the intraspecific 

hierarchical rank of revealed populations and its complexes is précised.  

The work was done with financial support of the Russian Foundation for Basic Research 

(project №13-04-00495_а). 
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